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Contexto:
 La información citogenética está dispersa en 

numerosas publicaciones; las citas incompletas y/o 
inconsistentes generan errores repetidos, incluso 
en bases globales muy consultadas como CCDB 
(Chromosome Counts Database)1.

 El desarrollo de CromoCat (actualmente >70.000 
registros)2 y DCDB3 evidenció la necesidad de una 
base única, curada y fiable.

 ChromoDB nace para ofrecer un recurso 
centralizado, accesible y meticulosamente curado 
para la comunidad investigadora.

Objetivos de ChromoDB:
 Centralizar recuentos cromosómicos de series y 

revistas con datos citogenéticos (actualmente 
Lagascalia, Taxon, Flora Mediterranea).

 Normalizar la taxonomía (POWO) y metadatos 
(Taxón, n/2n, país ISO, cita APA) para análisis 
comparables.

 Asegurar trazabilidad: enlace al trabajo original 
(DOI/URL) y nivel de confianza por registro.

 Publicar datasets versionados en abierto 
(Zenodo, DOI) bajo principios FAIR; portal de 
consulta en ChromoDB.net (blog y base de datos).

Características clave de ChromoDB:
• Interconectividad: asignación de IDs persistentes 

(p. ej., GBIF) → vinculación con POWO, WFO, 
iNaturalist, Wikidata.

• Calidad y depuración: detección de duplicados y 
nombres normalizados con reconciliación 
taxonómica.

• Confianza de datos: validación experta y nivel de 
confianza por registro (p. ej., VO, FF, CP, RR).

• Trazabilidad bibliográfica: enlace directo a la 
fuente original (DOI/URL).

• Apertura e interoperabilidad: datasets con DOI en 
Zenodo y portal web de consulta.

Resultados (Lagascalia como caso de estudio):
Objetivo: demostrar la viabilidad y la pertinencia de 

una base de datos curada a partir del vaciado 
sistemático y criterios homogéneos estandarizados.

Vaciado completo de la serie hasta 2024: 
           2.450 registros y 1.120 taxones.
Demostración de la viabilidad de una versión curada 

y homogénea frente a bases de datos 
cromosómicas recopilatorias.

Conclusiones:
Fruto de 25 años de experiencia con CromoCat, 
ChromoDB consolida este bagaje en una base de 
datos de calidad, trazable e interconectada. El caso 
piloto de Lagascalia valida este modelo curado 
como un recurso fiable para estudios evolutivos, 
biogeográficos y de conservación, superando la 
multiplicidad y las inconsistencias de repositorios 
globales como CCDB.
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ChromoDB: flujo de depuración y estandarización

ETAPA 1: Ingreso de la fuente
Extracción de datos básicos (especie, país, n/2n) desde la fuente original.

ETAPA 2: Extracción y análisis
Normalización inicial, captura de la cita completa y separación de n y 2n.

ETAPA 3: Reconciliación e identificación taxonómica
Se contrasta con bases de datos (POWO) y se asignan IDs persistentes 
(POWO, GBIF, WFO, iNaturalist, Wikidata).

ETAPA 4: Normalización de campos
Estandarización del recuento, país (ISO 3166) y formato de referencia (APA).

ETAPA 5: Detección de duplicados
Identificación de registros idénticos o muy similares para evitar redundancias.

ETAPA 6: Revisión experta y control de calidad 
Un experto valida manualmente los registros marcados (conflictos/anomalías) 
y revisa los datos sospechosos.

ETAPA 7: Vinculación bibliográfica
Se localiza y enlaza la cita completa (DOI, URL, autores) a la fuente original.

ETAPA 8: Validación y nivel de confianza
Asignación de un nivel de confianza (G1-G4) según la fiabilidad de la fuente.

ETAPA 9: Versionado y archivo del dataset (Zenodo)
Publicación de una versión estable (v.X.Y) en abierto estable y archivo en 
Zenodo para obtener un DOI.

ETAPA 10: Publicación en ChromoDB.net
Carga de la versión final en ChromoDB.net pública para su consulta online.

https://cromo.cat/
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